
 
 

 

 

 

Resolución Consejo Directivo

 
 
 
Número: 
 

 
Referencia: EX 2022-03061792 - PASANTÍA DE GRADO POR DEMANDA - DE 
LOIZAGA

 

V I S T O la nota elevada por el Área de Becas, Pasantías, Residencias y Convenios 
solicitando la realización de una pasantía de grado en la Cátedra de Genética Básica, y

CONSIDERANDO:

Que este pedido se encuentra contemplado en la RESCD-2019-1707-E-UBA-
DECT_FVET (Reglamento de Pasantías de Grado para Capacitación Académica para 
Alumnos).

Lo aconsejado por la Comisión de Relaciones Institucionales y Extensión.

Lo acordado por este Cuerpo, por mayoría, en su sesión del 7 de junio de 2022 (Acta Nº 
41).

Por ello, y en uso de las atribuciones conferidas por el artículo 113º del Estatuto 
Universitario

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD DE CIENCIAS VETERINARIAS
R e s u e l v e:

ARTÍCULO 1º.- Autorizar a la Srta. Begoña de Loizaga a realizar una pasantía de 
grado en la Cátedra de Genética Básica, cuyo cronograma forma parte de la presente.

 
 
 
 



ARTÍCULO 2º.- La Profesional Responsable presentará al Área de Becas, 
Pasantías, Residencias y Convenios el informe final correspondiente.

ARTÍCULO 3º.- Establecer que las tramitaciones que impliquen esta Pasantía se 
canalizarán por la mencionada Área.

ARTÍCULO 4º.-  Regístrese, comuníquese y pase al Área de Becas, Pasantías, 
Residencias y Convenios a sus efectos. Cumplido, archívese.
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ANEXO 


TÍTULO:  Marcadores Moleculares aplicados al Mejoramiento Porcino. 


NOMBRE Y APELLIDO DEL PASANTE: Begoña DE LÒIZAGA 


FACULTAD DE ORIGEN: Escuela Superior de Cs. Exactas y Naturales, Universidad de Morón. 


TUTOR: (adjuntar un resumen de currículum vitae) 


Apellido y Nombres Cargo 


KRAUSE, Matías Federico Ayte. 1ª 


DOCENTES PARTICIPANTES: (adjuntar un resumen de currículum vitae) 


Apellido y Nombres Cargo Horas* Tema 


KRAUSE, Matías Federico Ayte. 1ª 42 Relacionados con objetivos 1 a 5. 


FASSA, Valeria Beatriz Ayte. 1ª 30 Relacionados con objetivos 3 y 4. 


*Dedicadas a la pasantía. 


LUGAR DE REALIZACIÓN: Cátedra de Genética, FCV, UBA. 


OBJETIVOS:  


Objetivo General:  


- Introducir al alumno en los fundamentos teóricos y prácticos básicos del uso de la Genómica en 


el Mejoramiento Genético Porcino. 


Objetivos específicos: 


1. Comprender el concepto de marcador molecular y conocer sus utilidades. 


2. Comprender las distintas estrategias para identificar marcadores moleculares. 


3. Conocer y comprender la importancia del manejo de bases de datos y software como 


herramientas para identificar marcadores moleculares. 


4. Conocer y comprender la estructuración de la base de datos genotípicos y fenotípicos y estudiar 


el tratamiento estadístico cuando se emplean datos generados a partir de técnicas de genética 


molecular. 


5. Conocer y comprender la utilidad de los marcadores moleculares como herramienta para el 


Mejoramiento Genético Porcino. 


ACTIVIDADES A REALIZAR:  


Contenidos teóricos: Conceptos básicos de Mejoramiento Animal. Nociones generales sobre 


algunas técnicas de biología molecular. Concepto y tipos de marcadores moleculares. Ventajas y 


desventajas de cada uno. Estrategias y métodos para su obtención. Genes candidatos para caracteres 


de interés en la producción porcina. Nociones sobre el uso de la información molecular como 


herramienta para mejorar la producción porcina. 
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Contenidos prácticos: Entrenamiento en búsqueda de bibliografía. Preparación de una revisión 


bibliográfica sobre un tema específico relacionado con la pasantía. Extracción de ADN: diferentes 


métodos. Geles de agarosa. Cuantificación de ADN en espectrofotómetro. PCR: consideraciones 


generales sobre su optimización. Técnicas de PCR-RFLP, PCR alelo específica y Real Time PCR: 


fundamentos teóricos, ventajas y limitaciones. Nociones sobre Bioinformática, uso de bancos de 


datos. Software para el análisis de secuencias de ADN. Análisis de cromatogramas, edición de 


secuencias, búsquedas en BLAST, alineamiento y comparación de secuencias. Uso de programas 


para selección de oligonucleótidos (primers). Determinación de haplotipos. Análisis de frecuencias 


genotípicas, alélicas, de haplotipos, Equilibrio de Hardy Weinberg y desequilibrio de ligamiento 


para marcadores moleculares. Análisis estadístico con el fin de comprobar la relación entre 


caracteres de producción y los genotipos de los animales asignados por técnicas de genética 


molecular. 


DURACIÓN: 72 h 


MODALIDAD DE REALIZACIÓN: Los días jueves de 9 a 13 h, desde el 16 de junio al 31 de 


octubre de 2022. 


EVALUACIÓN DE LOS PASANTES: Evaluación teórico práctica.                                                                                                                                     


TIPO DE CERTIFICACIÓN:                                                                          


Certificado de asistencia:          Certificado de Aprobación:    X        


       


El curso será evaluado por los participantes por medio de una encuesta que será entregada por el 


Área de Becas, Pasantías, Residencias y Convenios. 


 


 


 


 


 


 


FIRMA (*) Profesor a cargo de la Cátedra o Director de Bioterio 
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